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внешний воздействий, при ряде инфекционных и соматических заболеваний. Поэтому 

изучение микроорганизмов половых путей женщин является актуальным.  

Цель исследования 
Определить микроорганизмы, составляющие нормальную микрофлору влагалища. 

Выявить генетические детерминанты для их идентификации.  

Материалы и методы 
Проведен анализ научной литературы с глубиной в десять лет, содержащей 

релевантную информацию.  

Результаты 
Главной особенностью половых путей женщины является биоразнообразие 

микроорганизмов, которые включают до 30-40 видов. У здоровой женщины 

репродуктивного возраста общее количество микроорганизмов в половых путях 

составляет 6-8,5 lg KOE на 1 мл (г). Чаще выделяются следующие виды микроорганизмов: 

Lactobacillus spp., B. bifidum, B. breve, P. anaerobius, B. urealyticus, P. bivia, P. disiens, P. 

asaccharolitica. Среди транзиторных форм чаще удается выделить S. epidermidis, 

Coryтebacterium spp., Mycoplasma hominis, Micrococcus spp., Propionibacterium spp., 

Eubacterium spp. Salmonella spp. Klebsiella spp. Также могут обнаруживаться Actinomyces 

spp., Ureaplasma urealyticum, Staphylococcus aureus, Candida spp. 

Выводы 
Современная микробиологическая диагностика позволяет выявить большинство 

представителей микрофлоры, обеспечивающих как нормальное состояние влагалищного 

микробиоценоза, так и его патологические изменения.  
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Введение 
Биотерроризм – это террористические акты с применением биологических агентов 

поражения населения. Тема биотерроризма актуальна в связи с участившимися случаями 

терроризма и возросшим риском использования биологических агентов против населения, 

а это прямая угроза  населению всей планеты. Биологические агенты – это 

микроорганизмы и их токсины, которые по ряду свойств и путям передачи могут 

привлекать террористов. 

Цель исследования 
Изучение случаев биотерроризма и микроорганизмов, используемых в качестве 

биологического оружия. 

Материалы и методы 
Изучена научная литература по проблеме. 

Результаты 
За прошедший век было зарегистрировано более 100 случаев незаконного 

использования биологических агентов, из которых около 20 представляли собой 

террористические акты. В 21 же веке самым масштабным случаем биотерроризма 

является случай в 2001 году в США. Для создания биологического оружия используются 

наиболее опасные микроорганизмы и их токсины. Это могут быть бактерии, вирусы, 

простейшие, вызывающие заболевания с тяжелым течением, высокой летальностью, 

зачастую их сложно диагностировать. Биологические агенты обычно не повреждают 
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материальные ценности, зато оказывают сильное психологическое воздействие на 

человека. ВОЗ осуществляет глобальный эпидемиологический надзор за подобными 

инфекциями. Создание и распространение биологического оружия запрещено 

международными конвенциями. В РБ создана система повышенной готовности 

противодействия биотерроризму. 

Выводы 
Биологическое оружие является наиболее опасным средством поражения 

населения. В целях обеспечения надежной защиты от биологического оружия большое 

значение имеет проведение санитарно-гигиенических и противоэпидемических 

мероприятий. Поэтому работники системы здравоохранения должны быть хорошо 

осведомлены в вопросах оказания необходимой помощи, диагностики, профилактики, 

лечения. 
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Введение 
Инфекции, вызываемые оппортунистическими грибами, являются острой 

проблемой современной гастроэнтерологии. Из потенциальных «болезней будущего» они 

превратились в актуальные «болезни настоящего». Микотические заболевания 

желудочно-кишечного тракта с разнообразными клиническими проявлениями в последние 

годы стали предметом углубленного изучения многих исследователей. 

Цель исследования 
Определить качественный и количественный состав дрожжевых грибов и выявить  

их чувствительность к антимикотическим препаратам. 

Материалы и методы 
Обследовано 75 пациентов с патологией органов пищеварения в возрасте от 22 до 

83 лет. Среди пациентов было 26 (34,7%) мужчин и 49(65,3%) женщин. По итогам HelPil-

теста все пациенты разделены на две группы в зависимости от результатов скрининга. 

Основную группу составили 48 пациентов с подтвержденной Hp-инфекцией. Контрольная 

группа - 27 пациента с отрицательной HelPil пробой. Использовали бактериоскопический, 

микологический, молекулярно-генетический методы.  

Результаты 
Частота обнаружения грибов рода Candida в желудке при заболеваниях верхних 

отделов пищеварительного тракта (хронический гастрит и язвенная болезнь) варьирует в 

диапазоне от 27,5% в контрольной группе до 64,5% - в опытной. Штаммы C.glabrata и 

C.krusei являются превалирующими в обеих изучаемых группах. У  группы пациентов с 

заболеваниями гастродуоденальной зоны, отягощенными персистенцией  H. pylori, общая 

частота встречаемости кандидоносительства была выше, чем в контрольной группе. 

Количественная оценка дрожжевых грибов, обнаруженных при бактериологическом 

анализе биоптатов у пациентов опытной группы, показала превышение концентрации 

грибов рода Candida на 1-2 порядка относительно нормы. Наиболее высокие титры были 

зафиксированы у группы С. non-albicans: C.glabrata и C.krusei. Гемолитическая 

активность  выявлена у грибов C. glabrata (4%),  C.tropicalis (2%), изолированных от 

опытной группы пациентов. В контрольной группе гемолитические штаммы не 

обнаружены. Установлена высокая резистентность к амфотерицину В у штаммов 


