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ются с образованием неспецифических ампликонов. Таким образом S.Typhimurium 

11 имеет ген sulI в составе генома. Изучение у S.Typhimurium присутствия генов 

устойчивости к стрептомицину –strA-B - показало, что ряд штаммов 

S.Typhimuriumобразуют специфичные фрагменты размером 793 п.о. Таким образом,  

S.Typhimurium 10, 11, 12, 13, 15, 16, 18, 19 в составе генома содержат ген strA-B , коди-

рующий устойчивость к стрептомицину. Изучение присутствия генов, кодирующих 

устойчивость к тетрациклинам  TETA –TETB-TETG у сальмонелл, поступивших в 

январе свидетельствуют о наличии генов tetA у S.Typhimurium   2, 12, генов (продук-

ты амплификации 956 п.о.)  tetB -  у S.Typhimurium   18, 19, 20, 23, 24, 26, 28, 29, 30 

(продукты амплификации 600 п.о.). Гент tetG  отсутствовал у изучаемых изолятов 

сальмонелл (специфических продуктов амплификации размером 391 п.о. не выявле-

но). 

Выводы: 1. С использованием метода RAPD-ПЦР и ERIC-ПЦР показано, что  

сальмонеллы, циркулирующие в РБ и принадлежащие к одному серотипу, не иден-

тичны,  в разное время в одном и том же регионе встречаются разные генетические 

варианты сальмонелл, что свидетельствует  о множественности  резервуаров инфек-

ции; 2. Результаты типирования с помощью ERIC и RAPD ПЦР совпадают с эпиде-

миологическими данными; 3. Была определена генетическая гетерогенность саль-

монелл по ERIC и RAPD ПЦР  и  генам резистентности к тетрациклинам и сульфа-

ниламидам; 4. Было установлено, что у сальмонелл, проявлявших устойчивость к 

тетрациклинам, присутствовали гены tetА и tetB, но не генtetG. 5. У некоторых 

штаммов, проявлявших устойчивость к сульфаниламидам,  присутствовал гены sul 
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Резюме:В статье приведены результаты сравнительного анализа трипептидного состава 

в системе «паразит-хозяин» при аскаридозе. Рассматривался вопрос использования дистанции 

трипептидного состава как критерия коэволюции. Нами установлено, что расчёт дистанции 

трипептидного состава по отдельным субъединицам как критерий коэволюции в системе «пара-

зит-хозяин», не показателен. 
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Существует такое понятие как молекулярная мимикрия. Молекулярная ми-

микрия представляет собой способность одного организма "копировать" антиген-

ную структуру другого организма, что может привести к перекрестной активации 

иммунной системы и аутоагрессии. Именно это и происходит в организме хозяина, 

когда поселяются в нем гельминты, в частности аскарида. 

Аскаридоз является одним из гельминтозных заболеваний, актуализирующий себя 

большим числом пораженных лиц, латентным характером течения заболевания и 

«грозными» осложнениями. 

Для эффективного лечения этого заболевания разрабатывается множество но-

вых методов анализа молекулярного состава паразитов. 

Цель:изучить трипептидный состав белков и оценить метод трипептидного 

состава как критерий коэволюции при аскаридозе. 

Задачи: 

1. Разработать компьютерный алгоритм подсчета трипептидов. 

2. Рассчитать абсолютные и относительные значения числа трипептидов, ис-

пользуемых в белках. 

3. Рассчитать дистанцию трипептидного состава в парах «человек-аскарида» и 

«человек-цианорабдитис». 

4. Оценить возможность применения дистанции трипептидного состава как 

критерия коэволюции в системе «паразит-хозяин» 

Материал и методы. 

Объектом исследования стали последовательности 7 митохондриальных бел-

ков (COX1, COX2, COX3, ND4, ND5, ND6, ATPF06) человека и круглого паразити-

ческого червя (Ascarislumbricoides), взятые с сервера NCBI 

(NationalCenterforBiotechnologyInformation). В качестве контроля взяты аналогичные 

белки свободноживущего червя (Caenorhabditiselegans). 

Результаты и обсуждение 

В ходе исследования митохондриальных белков, используя анализ трипептид-

ного состава, было найдено:количество используемых трипептидов для организмов 

Homo sapiens, Ascaris lumbricoides, Caenorhabditis elegans;количество совпавших 

трипептидов в парах «человек-аскарида» и «человек-цианорабдитис»; разность про-

центных содержаний трипептидов в парах «человек-аскарида» и «человек-

цианорабдитис»; дистанция трипептидного состава в парах организмов H.s.-Asc.l. и 

H.s.-C.еl. Для расчета ДТС среднее значение разности процентного содержания де-

лится на 8000 (возможное количество трипептидов) . Результаты анализа приведены 

ниже (таблица 1, 2, 3 и 4). 

 
Таблица 1 - Количество используемых трипептидов для организмов Homosapiens, Ascaris-

lumbricoides, Caenorhabditiselegans 

Белок/Организ

м 
Homo sapiens 

Ascaris lumbri-

coides 
Caenorhabditis 

COX1 595 620 623 

COX2 934 246 251 

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
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COX3 275 285 281 

ND4 587 502 537 

ND5 835 798 787 

ND6 216 170 166 

ATPF06 264 213 217 

 
Таблица 2 - Количество совпавших трипептидов в парах «человек-аскарида» и «человек-

цианорабдитис» 

Белок/Организм H.s. – Asc.l. H.s. – C.el. 

COX1 143 147 

COX2 4 8 

COX3 38 40 

ND4 63 49 

ND5 62 65 

ND6 10 9 

ATPF06 6 11 

 
Таблица 3 - Разность процентных содержаний трипептидов в парах «человек-аскарида» и 

«человек-цианорабдитис» 

Белок/Организм H.s. – Asc.l. H.s. – C.el. 

COX1 0,97 1,11 

COX2 1,2 2,25 

COX3 0,47 0,31 

ND4 1,85 0,78 

ND5 0,37 0,47 

ND6 1,28 1,25 

ATPF06 0,52 0,9 

 
 

 

Таблица 4 - Дистанция трипептидного состава в парах организмов H.s.-Asc.l. и H.s.-C.еl. 

Белок/Организм H. s. – Asc. l. H. s. – C. el. 

COX1 0,00012 0,00014 

COX2 0,00015 0,00028 

COX3 0,000059 0,000039 

ND4 0,00023 0,000097 

ND5 0,000046 0,000059 

ND6 0,00016 0,00015 

ATPF06 0,000065 0,00011 

 

Выше изложенные данные свидетельствуют о большем сходстве между бел-

ками человека и цианорабдитис, а не человека иаскариды. 

Заключение 

1.Анализ трипептидного состава не показал существенных сходств митохон-

дриальных белков между человеком и аскаридой, которые могли бы свидетельство-

вать о коэволюционных процессах. 2. Преобладание сходства в некоторых белках не 

позволяет говорить об отражении данной методикой реальных эволюционных от-

ношений между двумя организмами. 3. Была проведена оценка методов основанных 

на расчете разности процентного содержания трипептидов и дистанции трипептид-

ного состава как критериев коэволюции. 4. Было установлено, что данные методы, 
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применяемые на отдельных субъединицах как критерии коэволюции в системе «па-

разит-хозяин», не показательны. 
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Резюме: в статье приведены результаты исследования по влиянию лектинов 

лекарственных растений, произрастающих на территории Республики Беларусь, на 

поглотительную способность альвеолярных макрофагов. Проиллюстрировано модулирующее 

влияние лектинов из одуванчика лекарственного, эхинацеи пурпурной,цетрарии исландской, 

люпина белого и чистотела большогона фагоцитарную функцию альвеолярных макрофагов. 
Resume: this article presents the results of the research on the effect of medicinal plants lectins 

growing on the territory of the Republic of Belarus, on the absorption capacity of alveolar macrophages. 

There was llustrated the modulating effect of Tarаxacum officinаle, Echinаcea purpurea, Cetrаria 

islаndica, Lupinus albus and Chelidonium majus lectins on the phagocytic function of alveolar 

macrophages. 

 

Акутальность.Лекарственные растения дикорастущей флоры Беларуси со-

держат разнообразный спектр высокоактивных природных соединений: алкалоиды, 

сапонины, флавоноиды, кумарины, лектины, что позволяет рассматривать их в каче-

стве возможных источников лекарственных препаратов.Фитолектинам отводится 

важная роль в биомедицинских исследованиях как перспективным лекарственным 

средствам с иммуномодулирующим действием. 

Одним из факторов неспецефической защиты бронхолегочной системы явля-

ются альвеолярные макрофаги (АМ) — высокодифференцированные клетки легких, 

находящиеся на поверхности альвеол и мелких бронхов [6]. Основной функцией АМ 

является поглощение и уничтожение внедрившихся микроорганизмов, поврежден-

ных, дегенерированных, вирусинфецированных и опухолевых клеток, циркулирую-

щих иммунных комплексов и других антигенов по механизму фагоцитоза. Угнете-

ние фагоцитарной активности АМ, как правило, ведет к снижение резистентности 

организма к инфекциям, передающихся воздушно-капельным путем[1, 7]. В связи с 


