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определяется программой RDP по сходству с базой 16S рРНК генов референс-геномов 

микроорганизмов. 

Выводы 
Составленный алгоритм in silico анализа результатов высокоскоростного 

секвенирования метагеномных библиотек ДНК, позволит охарактеризовать микробиом  
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Введение 
Менингококковая инфекция, возбудителем которой является Neisseria meningitidis, 

является острым инфекционным заболеванием с аэрозольным механизмом передачи. 

Заболеваемость менингококковой инфекцией в РБ за последние 5 лет составляет 1,9-2,8 на 

100 000 населения, что выше, чем в среднем в странах Европы, а смертность достигает 10 

случаев в год. Данная статистика вызывает интерес к изучению проблемы. 

Цель исследования 
Проанализировать заболеваемость менингококковой инфекцией в РБ за 2013-2014 

гг.  

Материалы и методы 
Была использована научная и справочная литература, интернет-источники. 

Результаты 
Установлено, что в РБ менингококковая инфекция продолжает оставаться 

актуальной проблемой, что связано с наличием летальных исходов. Из 65 случаев 

заболевания менингококковой инфекцией, зарегистрированных в РБ в 2014 году, 8 

закончились летально, из которых 75%  зарегистрировано у детей. 

Выводы 
Изучение заболеваемости менингококковой инфекцией представляет большой  

интерес с целью дальнейшей  разработки и совершенствования методов диагностики, 

профилактики и  лечения. 
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Введение 
В настоящее время значительный интерес представляют исследования узловых 

звеньев иммунного ответа и полифункциональных ферментов-регуляторов, 

задействованных во множестве механизмов клеточной физиологии и экспрессии генома. 

К подобным ферментам относятся нуклеозидазы - аденозиндезаминаза и 

цитидиндезаминаза, являющиеся  факторами биодеградации нуклеозидов. 

Цель исследования 


