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25922, Staphylococcus aureus ATCC 25923 и Pseudomonas 
aeruginosa ATCC 27853.

Результаты Антибиотики с высокой устойчивостью: 
Цефотаксим (69.9%), Ампициллин (69.6%), Пефлоксацин 
(58.2%), Цефтазидим (56.1%), Амоксиклав (52.1%). Наибо-
лее эффективные препараты: Амикацин (92.7%),Пипера-
циллин (85.2%), Цефепим (82.5%), Хлорамфеникол (75.0%), 
Гентамицин (68.2%) Средняя активность наблюдалась у: 
Цефтриаксон, ципрофлоксацин, левофлоксацин

Выводы Результаты свидетельствуют о значительном 
уровне резистентности штаммов рода Shigella. к ряду часто 
используемых антибиотиков. Наиболее эффективными 
остаются амикацин, пиперациллин и цефепим. Регуляр-
ный мониторинг антибиотикочувствительности необхо-
дим для повышения эффективности терапии и профилак-
тики устойчивых форм шигеллёза.
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Согласно данным ВОЗ ежегодная заболеваемость ВГЕ 

составляет порядка 20 млн случаев по всему миру с заре-
гистрированной летальностью от основного заболевания 
на уровне 0,02%. Ввиду высокой вариабельности генома 
общепринятого универсального эффективного подхода 
к диагностике РНК ВГЕ в настоящее время в мире не су-
ществует. Известно, что у особых групп пациентов забо-
левание ВГЕ сопряжено с намного более высоким риском 
осложнений и тяжелого течения, что приводит к повыше-
нию летальности. Поэтому ВГЕ признается ВОЗ важной 
глобальной угрозой и мониторинг его эволюции и распро-
странения, создание эффективных средств диагностики 
остается нерешенной задачей.

Целью работы является разработка олигонуклеотидных 
зондов для выявления РНК ВГЕ с использованием техноло-
гии ДНК-наносенсоров в образцах биологического мате-
риала пациентов инфекционных отделений с повышенным 
уровнем ферментов печени.

В исследование включено 172 пациента с острыми или 
хроническими заболеваниями печени, повышенными ла-
бораторными показателями печеночных трансаминаз. Из 
них 74 женщины и 98 мужчин, всего пациентов в возрасте 

до 30 лет – 23 человека (анти-IgM/анти-IgG не выявлены), 
старше 65 лет – 30 человек (анти-IgM – 1 /анти-IgG – 2/), 
всего до 65 лет – 141 пациент. Во всей выборке антитела 
IgM были выявлены в 2 (1,2%) случаях, что свидетельство-
вало о наличие острой инфекции ВГЕ. Только анти-IgG к 
ВГЕ были выявлены у 5 пациентов (2,9%), что свидетель-
ствует о длительной вялотекущей или хронической инфек-
ции ВГЕ или недавно перенесенной инфекции. РНК ВГЕ 
методом ОТ-ПЦР (уникальный сертифицированный для 
целей клинической диагностики CE IVD набор реагентов 
с декларируемой вероятностью ошибки 10%) выявили в 3 
(1,7%) случаях. 

На основании данных анализа консервативных участ-
ков генома ВГЕ изолятов из базы данных NCBI/Nucleotide 
за период 2020-2025 гг.: Америка – 4, Европа – 16, Австра-
лия и Океания – 8, Азия – 12, Африка – 14 выбраны спец-
ифические к РНК ВГЕ олигонуклеотидные зонды. Проведе-
но распознавание 3 позитивных и 3 негативных образцов 
РНК ВГЕ с использованием наносенсорной платформы 
Sens6 (Умные ДНК технологии, Беларусь). Во всех случаях 
получены идентичные референсному методу результаты. 
На данном этапе развития технологии существует возмож-
ность использования сенсоров без дополнительного уве-
личения стартового числа копий генома патогена в образ-
це, что повышает специфичность анализа по сравнению с 
классическими подходами, основанными на ПЦР-РВ, а так-
же изотермической амплификации. 
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Глобальная распространенность колистинрезистент-

ных Klebsiella pneumoniaе неуклонно растет с ростом 
использования колистина для лечения тяжелых инфек-
ций, вызванных карбопенеморезистентными Klebsiella 
pneumoniaе. Выявление механизмов устойчивости стано-
вится очень важным для принятия своевременной и эф-
фективной тактики лечения. Изменения в гене mgrB игра-
ют важную роль в устойчивости к колистину у карбопене-
морезистентных Klebsiella pneumoniaе.

Цель работы – выявить изменения в гене mgrB, об-
уславливающие резистентность к колистину у клини-
ческих экстремальнорезистентных штаммов Klebsiella 
pneumoniaе.

Материалы и методы. В исследование было включено  
60 изолятов Klebsiella pneumoniaе, резистентных к коли-
стину, выделенных у пациентов в стационарах учрежде-
ний здравоохранения Республики Беларусь в 2023- 2024 гг. 
Исследование структуры гена mgrB осуществляли по-
становкой амплификации с использованием специфиче-
ских праймеров mgrB. Для оценки результатов проводили 
электрофоретический анализ полученных ампликонов. 
Амплифицированные фрагменты ДНК были очищены 
с использованием набора GeneJET PCR Purification Kit 
(Thermo Scientific, Уолтем, США) в соответствии с инструк-
цией производителя. Секвенирование было выполнено 
в капиллярном секвенаторе AB3500 (Applied Biosystems, 
США (Applied Biosystems) с использованием набора BigDye 
Terminator v3.1 Cycle Sequencing Kit (Applied Biosystems. 
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